
Marker Synony dbSTSn GenBankn positio framework chromosom DD2 HB3 B1SD QC1 QC0 B4R3 SC05 TC0 GC0 3BA6 1BB5 3BD5 SC01 QC3 QC2 TC0 GC0 D43 C188 C408 116 61 7C3 7C7 7C12 7C16 7C20 7C46 C101 7C111 7C126 7C140 7C159 7C170 7C183 7C421 7C424

S11_1f . . . 0 2 11 D H - D D H H D . H H H H H D H D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .

S370.7_1 . . . . . 11 D H H D H H D D H H D H H H D H D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .

S370.19 . . . . . 11 D H H D H H D D H H D H H H D H D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .

B5M127 . G44553 . 23 2 11 D H H D H H D D H H D H H H D H D H D D H D H D H H D D D D D D D H D H H

XB8M6 . G44554 . 25.9 3 11 D H H D H H D D H H D H H H D H D H D D H D D D H H D D D D D D D H D H H

ARA2 . G37848 X17484 28.8 2 11 D H H D H H D D H H D H H H D H D H D D H D D D H H D D D D D D D H H H H

XB8M30 . G44555 . 28.8 2 11 D H H D H H D D H H D H H H D H D H D D H D D D H H D D D D D D D H H H H

TA92 . G38862 AF010574 34.5 3 11 D H H D H H D D H H D H H H D D D H D D H D D H H H D D D D D D D H H H H

XB8M29 . G44556 . 34.5 3 11 D H H D H H D D H H D H H H D D D H D D H D D H H H D D D D D D D H H H H

TA119 . G38863 AF010522 37.4 3 11 D H H D H H D H H H D H H H D D D H D D H D D H H H D D D D D D D H H H H

RAN1 . G37845 X73954 43.1 3 11 D H H D H H H H H D D H H H D D D H D D H D D H H H D D D D D D D H H H H

TA31 . G38864 AF010538 43.1 3 11 D H H D H H H H H D D H H H D D D H D D H D D H H H D D D D D D D H H H H

XB8M17 . G44557 . 48.8 3 11 D H H D H H H H H D D H H H D D D H D H H D D H H H D D D D D D D H H H D

C12M43 . G44558 . 48.8 3 11 D H H D H H H H H D D H H H D D D H D H H D D H H H D D D D D D D H H H D

XB8M43 . G44559 . 51.7 3 11 D H H D H H H H H D D H H H D D D H D H H D D D H H D D D D D D D H H H D

p5H7 . . . . . 11 D H H D H H H H H D D H H H D D D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .

Exp_1 exp-1 G37850 X05074 51.7 3 11 D H H D H H H H H D D H H H D D D H D H H D D D H H D D D D D D D H H H D

p7_7 . . . . . 11 D H H D H H H H H D D H H H D D D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .

pC11.52 . . . . . 11 D H H D H H H H H D D H H H D D D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .

B9M31 . G44560 . 51.7 3 11 D H H D H H H H H D D H H H D D D H D H H D D D H H D D D D D D D H H H D

Pf9735 9735 G37791 T09735 51.7 3 11 D H H D H H H H H D D H H H D D D H D H H D D D H H D D D D D D D H H H D

XB8M8 . G44561 . 57.4 3 11 D H D D H H H H H D D H H H D D D H D H H D D D D H D D D D D D D H H H D

AG15 . G37846 Z28975 60.3 3 11 D H D D H H H H H D D H H D D D D H D H H D D D D H D D D D D D D H H H D

Pf15KVA 15kva G37847 M94732 60.3 3 11 D H D D H H H H H D D H H D D D D H D H H D D D D H D D D D D D D H H H D

TA76 . G38866 AF010564 71.7 2 11 D H D D H H D H H D D H H D D D D H D H D D D D D H D D D D D H D H H D D

TA108 . G38865 AF010517 71.7 2 11 D H D D H H D H H D D H H D D D D H D H D D D D D H D D D D D H D H H D D

p7_14 . . . 71.7 2 11 D H D D H H D H H D D H H D D D D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .

TA82 . G38867 AF010569 71.7 2 11 D H D D H H D H H D D H H D D D D H D H D D D D D H D D D D D H D H H D D

XB8M18 . G44562 . 74.6 3 11 D H D D D H D H H D D H H D D D D H D H D D D D D H D D D D D H D H H D D

B7M99 . G44563 . 83.2 3 11 D H D D D H D H D D D H H D D D D H D H D D D D D H D D D H D H D D D D D

p7_4 . . . . . 11 D H D D D H H H D D D H D D D H D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .

XB8M25 . G44564 . 94.6 2 11 D H D D D H H H D D D H D D D H D H D H D D D D D H D D D D D H D D D H D

XB8M2 . G44565 . 94.6 2 11 D H D D D H H H D D D H D D D H D H D H D D D D D H D D D D D H D D D H D

B7M38 . G44566 . 100.3 3 11 D H D D D H H H D D D H D D D H D H D H D D H D D H D D D D D H D D H H D

TA125 . G38868 AF010524 103.2 2 11 D H D D D H H H D D D H D D D H D H D H D D H D D H D D H D D H D D H H D

AMA1 . . . . . 11 D H - D D H H H D D D H D D D H D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .

B9M26 . G44567 . 108.9 2 11 D H D D D H H H D D D H H D D H D H D H D D H D D H H D H D D H D D H H D

XB8M9 . G44568 . 108.9 2 11 D H D D D H H H D D D H H D D H D H D H D D H D D H H D H D D H D D H H D

p1B9 . . . 108.9 2 11 D H D D D H H H D D D H H D D H D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .

C12M110 . G44569 . 108.9 2 11 D H D D D H H H D D D H H D D H D H D H D D H D D H H D H D D H D D H H D

XB8M44 . G44570 . 128.9 2 11 D H D D D H H H D D H H H H D H H H D H D H D H D H H D D D D H D D H H D

TA26 . G38889 AF010536 128.9 3 11 D H D D D H H H D D H H H H D H H H D H D H D H D H H D D D D H D D H H D

B5M124 . G44571 . 143.2 3 11 D H D D D H H H H D H H H H D H H H D H D H D H D H H H D D D D D H D H D

TA117 . G38869 AF010521 151.8 3 11 D H D D D H H H H D H H H H D H H D D H D D D H D H H H D H D D D H D H D

XB8M23 . G44572 . 151.8 3 11 D H D D D H H H H D H H H H D H H D D H D D D H D H H H D H D D D H D H D

RESA2 . G37849 M91672 157.5 3 11 D H D D D H H H H D H H H H D H H D D H H D D H D H H H D H H D D H D H D

pC11.1 . . . . . 11 D H D D D H H H H D H H H H D H H - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .

pMBA9 . . . . . 11 D H D D D H H H H D H H H H D H H - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .

C12M29 . G38800 . 157.5 3 11 D H D D D H H* H H D H* H H* H* D H H* D D H H D D H D H H H* D H H D D H* D H D
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